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Abstract 

Il genoma mitocondriale (mtDNA) umano è una piccola molecola circolare di DNA (circa 17.000 

coppie di basi) presente in ogni cellula in centinaia o migliaia di copie trasmesse esclusivamente dalla 

madre. E' inoltre caratterizzato da un più elevato tasso evolutivo rispetto a quelli dei geni nucleari. 

Pertanto la sua variazione di sequenza si è generata lungo linee di radiazione materna 

esclusivamente per l'accumulo sequenziale di nuove mutazioni. Questo significa che l'mtDNA umano 



è un archivio molecolare della storia e delle migrazioni delle donne che lo hanno trasmesso alle 

generazioni successive. Poiché questo processo di differenziazione molecolare è stato relativamente 

veloce, e ha avuto luogo principalmente durante e dopo il recente processo di colonizzazione e 

diffusione dell'Uomo moderno in diverse regioni e continenti, i diversi sottoinsiemi (aplogruppi e 

sottoaplogruppi) della variazione nell'mtDNA tendono a essere circoscritti a differenti aree 

geografiche e a differenti popolazioni umane. Quindi l'identificazione molecolare degli aplogruppi, 

la quantificazione della loro variabilità interna, l'analisi della loro distribuzione etnico-geografica 

forniscono dati importanti sull'origine dell'Uomo, sui tempi di colonizzazione di regioni e continenti, 

e sui processi genetici e demografici che hanno generato le popolazioni moderne. Nel corso del 

seminario saranno illustrati vari esempi in contesti geografici ed etnici diversi.  
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